
PhIP-Seq噬菌体免疫沉淀测序技术平台

抗 体 谱 分析
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噬菌体免疫沉淀测序（Phage immunoprecipitation sequencing, PhIP-seq）技术是

近年来新兴的一项高通量筛选技术，依托高库容的噬菌体展示多肽库、抗体免疫沉淀及高

通量测序技术，进行基于抗原-抗体匹配的、全局性的、系统性的抗体谱（Antibody

repertoire）分析，是抗体组学（Antibodymics）研究的新型工具。
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蛋白质数据库
设计肽段库：56-aa肽
段，连续肽段50%重叠

magnetic beads

高通量DNA合成
用以表达肽段库

构建T7噬菌体展示库

噬菌体展示库与血清或
其它体液样本孵育

通过Protein G/A磁珠富
集抗体及结合的噬菌体

噬菌体DNA的PCR扩增、
建库及NGS测序

数据分析获得个体及
群体的抗体谱数据

多种噬菌体展示库
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RandomScanHumanScan TumorScan

12-aa随机肽库～1010全覆盖人蛋白质组
56-aa 50%重叠

源自TCGA及Cosmic
～70万条突变肽
56-aa 50%重叠
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抗 体 谱 分析

血清/血浆：>50 μL； 其他体液：如脑脊液，组织液等，视抗体浓度而定。

……………………………………………………………………………………………………………………

……………………………………………………………………………………………………………………

———————————————————————————————

……………………………………………………………………………………………………………………

天津衡定生物科技有限公司

电话：16602297592                            地址：天津市武清区创业总部基地C02号楼310室-122
邮箱：ubiotech@qq.com 网址：www.ubiotech.com

人全蛋白质组

53,943 Proteins and

isoforms from NCBI

蛋白质片段化

590,489 56-aa peptides 

with 50% overlap

基因合成 噬菌体展示

Synthetic DNA

Oligonucleotides

encoding the peptides

Clone into a vector

and package in T7

phage

样本类型和要求

HumanScan全覆盖人蛋白质组库

TumorScan肿瘤突变位点的高度覆盖噬菌体肽库

肿瘤突变库 含突变点多肽设计

695,237 56-aa peptides 

designed

基因合成 噬菌体展示

Synthetic DNA

Oligonucleotides encoding

the peptides

Clone into a vector

and package in T7

phage

>650,000 tumor mutation

events from TCGA and 

COSMIC
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